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Akademischer Werdegang

2017 — 2019 Dr. rer. nat. in Bioinformatik, Universitat Heidelberg, Deutschland
2004 — 2010 Diplom Bioinformatik, Universitat Jena, Deutschland

Beruflicher Werdegang

seit 2023 Tenure-Track Professor (W1) fur Quantitative Biomedizin, Institut fir
Immunologie, Universitditsmedizin Mainz, Deutschland
seit 2018 Teamleader fur Rechnergestitzte Onkoimmunologie innerhalb der Abteilung

Angewandte Bioinformatik, Deutsches Krebsforschungszentrum Heidelberg,
Deutschland

2019 - 2023 Postdoktoraler Wissenschaftler, Abteilung Angewandte Bioinformatik, Deutsches
Krebsforschungszentrum Heidelberg, Deutschland
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